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Pētījuma īstenošanas progress.  

Darbam “3. Lieljaudas sekvencēšanas bibliotēku sagatavošana un sekvencēšana” tika savākti pieaugušu 
Phaenops cyanea kukaiņu DNS paraugi (48 paraugi atlasīti no 79 kolekcijas) un bojātas koksnes 
(48 paraugi no 51). 

PĶR amplifikācija tika veikta, izmantojot ar Solis Hot Start HiFi Master Mix (lot 04440030.1) un sēnēm 
specifiskus praimerus ITS4 ngsUni CCTSCSCTTANTDATATGC un ITS9 MUNngs TACACACCGCCCGTCG 
[1,2]. Reakcijas tilpums bija 20 μl. 

PCR tika veikta termociklerī (Eppendorf Mastercycler Epgradient; Eppendorf, Hamburga, Vācija), 
izmantojot šādu protokolu: sākotnējā pirmdenaturācijas fāze 95°C temperatūrā 15 minūtes, kam 
sekoja 27 cikli (95°C – 30 sekundes, hibridizācija 54°C – 30 sekundes un 72°C – 1 minūte) un noslēdzošā 
pagarināšanas fāze 72°C temperatūrā 10 minūtes. PCR fragmenti tika analizēti ar gēla elektroforēzi 
1,5% agarozes gēlos, kas iekrāsoti ar MIDORI Green Advance MG 03 (lot 360MG13042). 

Turpmāk PCR produkts tiks izmantots sekvenēšanas bibliotēkas sagatavošanai. 

 

Aktivitāte Sabiedrības iesaistīšanās un zinātnes komunikācija 

Lai veidotu saikni ar sabiedrību un veicinātu komunikāciju, LVMI “Silava” septembra beigās piedalījās 
zinātniskās komunikācijas pasākumā Eiropas zinātnieku nakts, tajā bija izveidota pietura “Priedes 
mikropasaule: kaitēkļi un to mikrobioms”. 
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