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ai gan vards genetikae padara

jebkuru teikumu modernakuy,

genetika nav nekas jauns. Ari
tad, ja runajam par priedem. Gene-
tika ir nesaraujami saistita ar se-
lekciju, bet priezu selekcijai Latvija
ir dzilas saknes. Intensiva priezu
selekcija Latvija notiek kops 1957.
gada, kad toreizéja MeZsaimnieci-
bas problému instituta nodibinaja
MeZa selekcijas sektoru. Es stradaju

Latvijas Valsts mezzinatnes instittita
(LvMI) Silava molekularas genétikas
laboratorija, kas izveidota 2006. gad:.
un tas vaditajs ir Dainis Rungis. Mo-
lekulara genétika ir biologijas apaks-
nozare, kas péta génu struktiiru ut
darbibas intensitati, pétijumos loti
biezi izmantojot individu savstarpéji!
salidzinasanu, lai meklétu daba sa
stopamas variacijas noteiktos géencs
vai to darbibas regulacija.
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Zinatné viss jaunais rodas, balsto-
ties uz informaciju, kuru pirms tam
ieguvusi citi zinatnieki., No peckara
perioda lidz astondesmito gadu sa-
kumam Latvijas mezsaimnieciba
aktuala bija sveku ievaksana. Lai
palielinatu musu priezu sveku razibu,
izmantoja selekcijas metodes. Ipasi
vélos izcelt Imanta Baumana pétiju-
IMus par priezu razibuun par parastas
priedes sveku terpenu sastavuy, kas,
ka izradas, var bit loti atskirigs, sa-
lidzinot dazadus individus.

Ta ka manam petijjumam bija
nepieciesams izvéléties fenotipiski’
labi raksturotas un taja pasa laika loti
atskirigas priedes, izvél&jos individus
ar kardinali at3kirigu sveku sastavu.
Tas bija iespéjams, pateicoties Imanta
Baumana petijumiem septindesmi-
tajos gados un tam, ka informacija
par Sajos pétijumos izmantotajiem
kokiem to atradanas vietas ilgter-
mina zinatniskajos objektos ir do-
kumenteéta. Mekletas priedes izdevas
atrast, no tam tika ievakti potzari,
un tagad ar pieredzejusu LVMI séklu
un stadu specialistu gadibu tie ir
labi iedzivojusies uz potcelmiem, un
talak jau eksperimenti vares notikt
ar paraugiem, kuru genétiskais ma-
terials ir identisks, nodrosinot iegfito
rezultatu labaku statistiske analizi.

legutos potejumus izmantoju,
lai pétitu genétiskus faktorus, kas
ietekmé priedes pretosanas spéjas

pret saknu trupi. Ta ir ekonomiski
nozimigaka priezu slimiba. Uzreiz
velos paskaidrot, ka priedes pretosa-
nas spejas pret saknu trupi nenosaka
viens gens. To, cik genu to ietekme,
neviens nezina. Tie varétu bit vai-
raki desmiti. Iepriekséjos eksperi-
mentos esmu noskaidrojis, ka pec
viengadigu stadu tisas inficéSanas
ar saknu trupes séni mainas vai-
rak neka 300 genu darbiba, turklat
gandriz 200 genu darbiba statistiski
ticami izmainas péc inficéSanas,
bet ne péc traumeésanas. Konsta-
teti arl tadi geni, kuru darbiba péc
inficé$anas pastiprinas vairak neka
péc traumeésanas. Sie dati mums
parada, kuri geni ir interesantakie
no musu viedokla - kuru darbibu
priede paregulé uz augsu vai uz leju,
lai reagétu uz infekciju. Rodas jau-
tajums; ka §1 regulésana notiek? Ir
zinams, ka pirms géniermn esosie DNS
regioni satur specialas DNS secibas,
pie kuram var piesaistities dazadas
olbaltumvielas, kas veicina vai slapé
attiecigd géna darbibu. Tagad ar ES
finansialu atbalstu pécdoktoranta-
ras pétniecibas atbalstam méginu
noskaidrot tiesi to, kas paslépts DNS
secibas pirms tiem priedes geniem,
kas mus ir ieinteresejusi, ari to, vai,
salidzinot dazadus priedes individus,
S1s reguléjosas dalas ir vienadas vai
ne, jo, ja izdotos atrast atSkiribas,
tam varetu but kads lespaids uz pre-
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tosanas spéjam pret trupi, tatad sada
informacija varetu nodereét selekcija.
Sis temats $kiet interesants ne tikai
mums. P&tTjuma ietvaros sadarbosos
ar Norvegijas bioekonomikas insti-
tlita pétniekiemn, kurus interese epi-
genétiskas izmainas” jau minetajas
genu darbibu regulejosajas DNS dalas
péc tisas paraugu inficésanas.

Katrs procents, par kuru izdodas
samazinat zaudéjumus no saknu
trupes, ir finansiali taustams rezul-
tats. 78l vien, ka paiet ilgs laiks, lidz
sadi atklajumi tiek ieviesti selekcija.
Tomer selekcija ir darbs, kurs japlano
desmitgadem uz prieksu, tapec jaunu
atklajumu ievieSana praksé rapigi
jaapsver. Plemeéram, ja atrodas kada
mutacija, kas palielina priedes pre-
toSanas spejas pret saknu trupi, biitu
lietderigi parbaudit, vai tas negativi
neietekmé derigo priezu saknu mik-
rofloru un priedes augsanas atrumu.
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' Fenotips — visu organisma arejo
un ieks&jo struktiru un funkciju vai
pazimju un Ipasibu kopums, kuru var
pétit un aprakstit ar morfologijas,
anatomijas, biokimijas un fiziologijas
metodem.

" Epigenétiskas izmainas - génu
darbibas intensitati ietekméjosas
izmainas, kas nav saistitas ar DNS
nukleotidu secibas izmainam. Pie-
meéram, DNS metiléSana. o
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