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ANOTACIJA

Projekta izpilditajs: LVMI ,,Silava”, Genetisko resursu centrs

Projekta atbildigais izpilditajs: Genétisko resursu centra vaditajs,
D. Rungis, Dr. biol.

Projekta pamatojums
Nodrosinat LVMI Silava telpas izvietoto un Zemkopibas ministrijas
kompetencé esoSo Augu génu bankas, centralas datu bazes un molekularas
pasportizacijas laboratorijas darbibu.

Projekta galvenie uzdevumi
2.1. Zemkopibas ministrijas kompetenceé esoso gené&tisko resursu Augu génu
bankas (LGB) darbibas nodrosinasana un séklu paraugu saglabasana.
2.2. Zemkopibas ministrijas kompetencé esoSo augu genétisko resursu
centraliz€tas datu bazes izveidoSana un darbiba.
2.3. Zemkopibas ministrijas kompetencé eso$o augu genétisko resursu
molekularas pasportizacijas laboratorijas uzturéSana un darbiba.

Projekta istenoSanas periods
No 2018. gada 1. janvara lidz 2018. gada 31. decembrim.

Rezultati

Latvijas kulturaugu génu banka

- Nodrosinata Geénu bankas darbiba atbilstoSi starptautiskajiem
standartiem.

- lzdiedzéti un izsniegti paraugu digsti molekularas pasportizacijas
veikSanai.

- No selekcijas institiitiem sanemtie paraugi apstradati atbilstosi
metodikai.

- Sastadits saraksts ar atjaunojamajiem paraugiem.

Geneéetisko resursu datu baze

- Uzturéta GB datu baze un nodota informacija starptautiskajam datu bazeém
(EURISCO).

- Pilnveidota programma deskriptoru datu ievadisanai un ievaditi pieejamie
deskriptoru dati.

- Papildinata paraugu sanemSanas un izsnieg$anas programma.

- Pilnveidota un uzturéta genétisko resursu majas lapa (www.genres.Iv).

- Sakta iepaziSanas ar datu bazes uzturésanas sistemu GRIN-Global.



Geneétiskas pasportizacijas laboratorija

Tika veikta sadu augu génu banka uzglabato kultiiru molekulara pasportizacija:
1) Kanepes (Cannabis sativa) (1 paraugs — 24 individi)

Piedalisanas konferencés un seminaros un citas papildus veiktas aktivitates

No 14.05.2018 lidz 18.05.2018 Dainis Rungis piedalijas ECPGR vadibas
komitejas (steering commitee) sanaksmé Thessaloniki, Griekija. Sanaksmes
galvenie rezultati un 1€numi pazinoti Gené&tisko resursu padomei 29.05.2018.

D. Rungis un L. Lepse piedalijas Allium ECPGR darba grupas SafeAlliDiv
aktivitates sanaksmé Olomouc, Cehija no 17.04.2018 lidz 18.04.2018. LVMI
“Silava” molekulara laboratorija veic DNS analizes §1 pé€tijjuma ietvaros, un
sanaksme tika prezent€ti sakotngjie dati un parrunatas turpmakas analizes un datu
parstrades metodikas.

PiedaliSanas Pasaules LatvieSu zinatnieku kongresa ar stenda referatu “Genétisko
resursu saglabasana, izmantosana un izpéte” Rungis D. E., Gailite A., Gaile A.

SeptembrT lidostas “Riga” Latvijas Investiciju un attistibas agentiiras (LIAA)
Biznesa informacijas centra “Magnetic Latvia” (starp B un C terminali) notika
Latvijas zinatnes ménesim veltita izstade “ZINAT! TAS IR LATVIJAS DABA”,
kur bija arT apskatami s€klu paraugi un informacija par Latvijas genétiskiem
resursiem.

No 27.11.2018 Iidz 28.11.2018 Dainis Rungis piedalijas NordGen un Baltijas
valstu génu bankas sanaksmé, kur tika diskut€ta pareja uz Grin-Global datubazes
izmantoSanu. Sanaksmes laika tika parrunatas nacionalo génu bankas vajadzibas
un v€lmes, ievieSot pareju uz jauno datubazi. Tika secinats, ka visas Ziemelvalstu
un Baltijas g€nu bankas var€tu izmanto vienotu datubazi. NordGen piedavaja
nodro$inat datu sagatavoSanu un parlik§anu uz jauno datubazi, ka ar1 koordinét
apmacibas lietotajiem. Piedavajums tiks izvertéts katras valsts attiecigas
uzraudzibas institiicijas.

LLU studentiem pastastits par LGB darbu.
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1. Latvijas kultiraugu génu banka

NodroSinata un uzraudzita Génu banka esoso paraugu uzglabasana.

Izdiedz&ti un izsniegti Cannabis sativa parauga 24 digsti molekularas
pasportizacijas veiksanai.

No z/s Sidrabi sanemts viens kanepju paraugs, no llzes Veinbergas — viens zirnu
paraugs. Paraugi pievienoti genétisko resursu kolekcijai.

LLU studentiem un Latvijas Botaniku biedribai pastastits par LGB darbu.
Decembri planots iepazistinat ar LGB darbu LU Biologijas fakultates studentus.

2. Genétisko resursu datu baze

Uztureta GB datu baze un nodota informacija starptautiskajam datu bazém
(EURISCO).

Papildinata deskriptoru programma.

Datu baze ievaditi dati:

1) par jauniegiitajiem paraugiem (parauga svars, digtsp&ja procentos un atrasanas
vieta saldétava),

2) par veiktajiem digtsp€jas testiem,

3) ievadita informacija par sanemtiem un izsniegtiem s€klu paraugiem.

Papildinata paraugu sanemsanas un izsniegSanas uzskaites programma. Tagad
taja ieklauta ar1 informacija par paraugiem, kuri sanemti vai izsniegti ar SMTA.

Uzturéta genétisko resursu majas lapa (www.genres.lv), taja iesp&jams aplakot
genétisko resursu padomes aktualo informaciju (registrétiem lietotajiem), lapas
saturu papildina GRC darbinieki.

Sakara ar iesp&jamu datu bazes parvietosanu no SESTO uz GRIN-Global, sakta
iepaziSanas ar GRIN-Global sistemas iesp&jam un programmatiiras apgiisana.


http://www.genres.lv/
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3. Genétiskas pasportizacijas laboratorija

Tika veikta Sadu augu génu banka uzglabato kultiiru molekulara pasportizacija:
1) Kanepes (Cannabis sativa) (1 paraugs — 24 individi)

1) Kanepju (Cannabis sativum) (2 paraugi — 24 individi no katra)

SSR  markieri — ANUCS204, ANUCS205, ANUCS304, ANUCS301,
ANUCS302, ANUCS201 (Gilmore, S., & Peakall, R. (2003). Isolation of
microsatellite markers in Cannabis sativa L.(marijuana). Molecular Ecology
Notes, 3(1), 105-107). Pasportizacijas dati apkopoti 1. pielikuma. Iegttie dati
salidzinati ar 2015.g. pasportizétiem kanepju paraugiem (Pirini un Adzelviesi).
Genétiska daudzveidiba parauga ‘Sidrabu’, bija Iidziga paraugam ‘Pirini’ un
zemaka salidzinot ar paraugu ‘Adzelviesi’ (1. attels). Vidgjais alelu skaits parauga
‘Sidrabu’ bija 8,0, savukart parauga ‘Purini’ bija 8,5, bet parauga ‘Adzelviesi’ —
11,0. Parauga ‘Adzelviesi’ bija lielak unikalo al€lu skaits (3,0) salidzinot ar
paraugiem ‘Siabrabu’ (2,8) un ‘Piirini’(3,0), un sagaidama heterzigositate ari bija
augstaka parauga ‘Adzelviesi’ (0,78), salidzinot ar paraugiem ‘Sidrabu’ (0,58) un
‘Purini’ (0,67).
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1. attels. Kanepju paraugu daudzveidibas raditaji.

Galveno koordinatu analize ar apstiprina genétisko daudzveidibu, kas atrodas
analiz&to paraugu iekSieng (2. att€ls). Tomer Visi analizétie paraugi ir genétiski
atskirigi, par ko liecina genétiskais diferenciacijas raditajs Fst starp salidzinatiem
paraugiem (‘Sidrabu’ - ‘Parini’ 0,067; ‘Sidrabu’ - ‘Adzelviesu’ 0,095; ‘Pirinu’ —
‘Adzelviesu’ 0,045; p=0,001). Izmantojot al€lu frekvencu analizi, ir iesp&jams
1zvertet iespejamibu par individa piederibu savai populacijai (paraugam), vai ari
citai tai tuvakai. Sadas analizes rezultati liecina, ka 82% individu tiek statistiski
sagrupéti ar pareizo paraugu (nepareizi tika atziméti 13 individi — divi no parauga
‘Sidrabu’, pieci no parauga ‘Pirini’, un seSi no parauga ‘Adzelviesi’). Divi
individi no parauga ‘Sidrabu’ tika sagrupé€ti ar paraugu ‘Pirini’, bet divi individi
no paraugiem ‘Piirini’ un ‘Adzelviesi’, tika sagrupéti ar paraugu ‘Sidrabu’, bet
pargjie nepareizi sagrupétie klasificeti ka ‘Purini’ vai ‘Adzelviesi’, attiecigi.



Secinajumi:

Sie rezultati liecina ka ir salidzino$a liela genctiska daudzveidiba analizéto
paraugu ieksSien€, bet ka tos ir iesp&jams atskirt ar izmantotiem seSiem SSR
markieriem. Rezultati arT liecina, ka paraugi ‘Piirini’ un ‘Adzelviesi’ ir genétiski
radniecigaki viens otram, salidzinot ar paraugu ‘Sidrabu’.

Galveno koordinatu analize (PCoA)
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